Desarrollo de herramientas para el
analisis genético de la palmera datilera
(Phoenix dactylifera L.):

Secuenciacion parcial del genoma mitocondrial

Trabajo realizado por el alumno Carlos Villacorta Martin, en la Division de Genética,

Departamento de Biologia Aplicada, Universidad Miguel Hernandez de Elche.

Elche, 14 de junio de 2002.



JOSE LUIS MICOL MOLINA, Catedratico de Universidad en el area de conocimiento de

Genética de la Universidad Miguel Hernandez de Elche, y

JOSE MANUEL PEREZ PEREZ, Ayudante de Universidad en el area de conocimiento de

Genética de la Universidad Miguel Hernandez de Elche,

HACEMOS CONSTAR

que el presente trabajo ha sido realizado bajo nuestra direccién y recoge fielmente la
labor realizada por el alumno Carlos Villacorta Martin. Las investigaciones reflejadas en
esta memoria se han desarrollado integramente en la Division de Genética del

Departamento de Biologia Aplicada de la Universidad Miguel Hernandez de Elche.

José Luis Micol Molina José Manuel Pérez Pérez

Elche, 14 de junio de 2002.



Resumen y Conclusiones

VI.- RESUMEN Y CONCLUSIONES

Las préacticas agricolas tradicionalmente empleadas en el cultivo de la palmera
datilera, Phoenix dactylifera L. han favorecido la uniformidad genética de sus
poblaciones, causando una erosion genética considerable y un incremento de su
vulnerabilidad a diversos factores abibticos y bidticos, entre los que destaca por los
estragos que ha causado a nivel mundial el hongo Fusarium oxisporum sp. albedinis. Con
este trabajo se ha iniciado el desarrollo de herramientas genéticas para el analisis
genético y gendémico de la palmera datilera, actualmente inexistentes, caracterizando
parcialmente varios segmentos de su genoma mitocondrial, con el fin de intentar
identificar secuencias polimorficas que pudieran servir de marcadores genéticos.

Hemos desarrollado un procedimiento de extraccion de ADN mitocondrial de
palmera datilera que nos ha permitido amplificar mediante PCR varios segmentos de su
genoma mitocondrial, los que contienen los genes coxl, coxll, coxlll y matR. Hemos
obtenido sus secuencias nucleotidicas, que son potencialmente Utiles como marcadores
moleculares que podrian ser empleados para la caracterizacidén de la diversidad genética
del Palmeral de Elche y la puesta en marcha de un programa de mejora de la poblacion

de palmeras que lo integran.
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